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	No.
	Residues
	No. of residues
	Score

	1
	A:D77, A:K78, A:F79, A:T80, A:T81, A:E82, A:E83, A:L84, A:R85, A:A87, A:A88, A:G90, A:Y91, A:L92, A:E93, A:A94, A:A95, A:T96, A:N97, A:R98, A:Y99, A:N100, A:E101, A:E104, A:R105
	25
	0.816

	2
	A:A43, A:E44, A:E45
	3
	0.803

	3
	A:D131, A:Q132, A:A133, A:V134, A:E135, A:L136, A:T137, A:Q138, A:E139, A:A140, A:G142, A:T143, A:S146, A:R149
	14
	0.775

	4
	A:A48, A:E49, A:R51
	3
	0.617

	5
	A:I73, A:E74, A:R76
	3
	0.592

	6
	A:T52, A:R53, A:V54, A:E55, A:R58
	5
	0.575





