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Table S1: Proteomics data for EC17 and its cefalexin resistant mutant.

Accession| Gene EC17 EC17 EC17 |EC17 (M) | EC17 (M) | EC17 (M) | T.test | Fold change
POA6L4  |nanA 0.02 0.02 0.03 0 0 0 <0.01 <0.01
P09323  |hagE 0.04 0.06 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
P24215  |uxuA 0.02 0.03 0.02 0 0 0 <0.01 <0.01
P08244  |pyrF 0.02 0.05 0.03 0 0 0 <0.01 <0.01
POA830 [dctA 0.05 0.13 0.08 0 0 0 0.01 <0.01
P06971 [fhuA 0.05 0.08 0.1 0 0.02 0.01 0.01 0.14
P06129 |btuB 0.24 0.07 0.11 0 0.05 0.02 0.04 0.17
P37617 §zntA 0.01 0.02 0.03 0 0.01 0 0.03 0.22
POA927  |tsx 0.13 0.15 0.15 0 0.07 0.04 <0.01 0.27
P21420 |nmpC 2.61 3.18 3.13 0.7 1.07 0.67 <0.01 0.27
P33650 [feoB 0.27 0.12 0.15 0 0.08 0.07 0.03 0.27
P39396 jiY 0.58 0.87 0.76 0.08 0.34 0.23 <0.01 0.29
POA9Q1l |arcA 0.94 0.5 0.59 0 0.35 0.31 0.03 0.33
P02931 |ompF 1.34 1.26 0.86 0.69 0.31 0.17 0.01 0.34
P31554  |iptD 0.05 0.09 0.06 0 0.04 0.02 0.03 0.34
P37626  yhil 0.03 0.04 0.04 0 0.02 0.02 0.03 0.37
POAFI7  |pdxH 0.03 0.05 0.06 0 0.03 0.02 0.04 0.38
P60240 |rapA 0.03 0.05 0.05 0 0.02 0.03 0.04 0.38
POACR9 |mprA 0.08 0.09 0.08 0 0.04 0.05 0.02 0.4
P33937 |napA 0.05 0.06 0.1 0.03 0.03 0.04 0.04 0.42
P37440 |ucpA 0.1 0.17 0.14 0.04 0.08 0.05 0.01 0.43
POAEE5 |mglB 0.1 0.14 0.12 0.03 0.09 0.05 0.01 0.46
POAC02 |bamD 0.07 0.07 0.05 0.16 0.12 0.09 0.01 2.07
P62620 |ispG 0.07 0.08 0.07 0.12 0.22 0.13 0.03 2.13
POCOL7  |proP 0.05 0.06 0 0.07 0.1 0.08 0.04 2.25
POA991 |fbaB 0.07 0.15 0.13 0.17 0.56 0.41 0.04 3.33
POA9WSY |yrdA 0.02 0 0 0.02 0.02 0.02 0.03 3.78
POAEW6 |gsk 0 0 0.03 0.03 0.05 0.03 0.04 4.04
POCOVO |degP 0.12 0.18 0.21 0.68 0.94 0.59 <0.01 4.35
P76372 |\wzzB 0.02 0 0 0.01 0.04 0.03 0.04 5.39
POAFH8 |osmY 0.04 0.05 0 0.09 0.28 0.24 0.02 7.05
P21169 |speC 0 0.01 0 0.03 0.05 0.04 <0.01 22.74
POADT8 |ygiM 0 0 0 0.05 0.07 0.07 <0.01 >20
P76402 |yegP 0 0 0 0.05 0.05 0.07 <0.01 >20
P76187 |ydhF 0 0 0 0.02 0.06 0.04 0.01 >20




Table S2: Proteomics data for ATCC25922 and its cefalexin resistant mutant.

Accession| Gene | ATCC | ATCC | ATCC ATCC ATCC ATCC |T.test| Fold change
25922 | 25922 | 25922 | 25922 (M) | 25922 (M) |25922 (M)
POCG19 |rph 0.06 0.07 0.06 0 0 0 <0.01 <0.01
P13024  |fdhE 0.05 0.04 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
P29012 |dadX 0.05 0.04 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
POA8J4  |ybeD 0.04 0.04 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
P33025 |psuG 0.04 0.04 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
POAEB7 |yoaB 0.04 0.04 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
P23894  |htpX 0.05 0.06 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
P02943  |lamB 0.07 0.09 0.08 0 0 0 <0.01 <0.01
POAG24 |spoT 0.01 0.01 0.01 0 0 0 <0.01 <0.01
P76372 wzzB 0.06 0.04 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
POACQ4 |oxyR 0.03 0.02 0.02 0 0 0 <0.01 <0.01
P30871 |ygiF 0.05 0.04 0.03 0 0 0 <0.01 <0.01
P05042  [fumC 0.03 0.05 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
POADU2 ygiN 0.1 0.1 0.15 0 0 0 <0.01 <0.01
POAEN8 |fucU 0.06 0.08 0.1 0 0 0 <0.01 <0.01
P37665 lyiaD 0.03 0.04 0.02 0 0 0 <0.01 <0.01
P25553 |aldA 0.11 0.07 0.07 0 0 0 <0.01 <0.01
POA951 speG 0.07 0.07 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
POAAG8 mglA 0.02 0.01 0.01 0 0 0 <0.01 <0.01
POADB1 |osmE 0.07 0.06 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
POAA53  [gmcA 0.02 0.02 0.01 0 0 0 <0.01 <0.01
POA6U8 [gigA 0.07 0.03 0.06 0 0 0 <0.01 <0.01
P64429  \|ypfJ 0.01 0.01 0.01 0 0 0 <0.01 <0.01
P00934  [thrC 0.05 0.03 0.02 0 0 0 0.01 <0.01
POABQ2 |garR 0.05 0.12 0.1 0 0 0 0.01 <0.01
P00561 [thrA 0.04 0.02 0.05 0 0 0 0.01 <0.01
P08506 |dacC 0.05 0.02 0.04 0 0 0 0.01 <0.01
POAB91 |aroG 0.05 0.02 0.03 0 0 0 0.01 <0.01
POA6N4 lefp 0.15 0.28 0.12 0 0 0 0.01 <0.01
P60757  |hisG 0.07 0.04 0.03 0 0 0 0.01 <0.01
POADX1 |yhfA 0.02 0.01 0.01 0 0 0 0.01 <0.01
P39180 [flu 0.07 0.05 0.14 0 0 0 0.01 <0.01
P08192 [folC 0.04 0.04 0.09 0 0 0 0.02 <0.01
P37902 git 0.16 0.13 0.04 0 0 0 0.02 <0.01
P33232 |lldD 0.34 0.19 0.11 0 0 0 0.02 <0.01
Q46845  lyghU 0.03 0.01 0.01 0 0 0 0.02 <0.01
P25516 |acnA 0.05 0.02 0.02 0 0 0 0.03 <0.01
P77748  \ydiJ 0.03 0.01 0.01 0 0 0 0.04 <0.01
P28903  |nrdD 0.27 0.14 0.23 0 0 0.02 <0.01 0.04
P21420 |nmpC 3.21 2.66 3.13 0.28 0.17 0.19 <0.01 0.07
POA830 |[dctA 0.16 0.12 0.16 0 0 0.04 <0.01 0.08
P06987  |hisB 0.06 0.05 0.04 0 0.01 0 <0.01 0.08
P23827 leco 0.21 0.12 0.1 0 0 0.04 0.01 0.09




POASQ1l arcA 0.47 0.83 0.63 0.06 0.06 0.08 <0.01 0.1
P07762 |glgB 0.05 0.05 0.07 0 0 0.02 <0.01 0.11
P23836 |phoP 0.04 0.06 0.04 0 0 0.02 0.01 0.13
POABUS |elbB 0.14 0.13 0.1 0 0.05 0 <0.01 0.13
POABHO [ftsA 0.04 0.04 0.05 0 0 0.02 <0.01 0.13
POA7B1  |ppk 0.03 0.01 0.03 0 0 0.01 0.02 0.14
P04425 |gshB 0.05 0.04 0.04 0 0.02 0 <0.01 0.14
P39160 |uxuB 0.02 0.06 0.03 0 0 0.02 0.03 0.14
P06996 |ompC 1.64 1.21 2.12 0.18 0.21 0.34 <0.01 0.15
POAC19 [folX 0.05 0.08 0.09 0 0 0.03 0.01 0.15
P02931 |ompF 1.89 1.59 1.6 0.56 0.15 0.15 <0.01 0.17
POA910 |ompA 4.82 5.6 6.24 1.32 0.75 0.92 <0.01 0.18
POA710  ribB 0.09 0.16 0.06 0 0 0.06 0.03 0.18
POAE12 |amn 0.03 0.02 0.04 0 0.01 0 0.02 0.18
P75823  |ltaE 0.11 0.06 0.1 0 0.02 0.03 0.01 0.19
POAB67 |pntB 0.08 0.05 0.09 0 0.02 0.03 0.01 0.2
POA9Z1 ginB 0.05 0.06 0.08 0 0 0.04 0.01 0.2
POA917 |lompX 0.81 1.15 0.94 0.39 0.11 0.11 <0.01 0.21
P62517 |mdoH 0.04 0.03 0.05 0 0 0.03 0.02 0.21
POA6WS |gshA 0.04 0.02 0.04 0 0 0.02 0.03 0.22
POAFL3  |ppiA 0.05 0.06 0.03 0 0 0.03 0.02 0.22
POABH7 [gltA 2.28 1.37 0.97 0.23 0.43 0.38 0.02 0.22
POAC33 [fumA 0.4 0.47 0.78 0.05 0.18 0.15 0.01 0.23
POA6J5  |dadA 0.21 0.14 0.14 0.02 0.05 0.04 <0.01 0.23
P28304 |qorA 0.06 0.04 0.05 0 0 0.03 0.02 0.23
P77376  |ydgJ 0.04 0.02 0.03 0 0 0.02 0.03 0.24
POA6V1 glgC 0.17 0.06 0.12 0.02 0.02 0.04 0.02 0.24
P39831 dfG 0.09 0.09 0.09 0 0 0.07 0.02 0.25
P32131 |hemN 0.02 0.02 0.01 0 0 0.01 0.03 0.25
P09546 putA 0.27 0.1 0.15 0.02 0.06 0.05 0.03 0.25
POASMS gpt 0.07 0.07 0.05 0 0 0.05 0.03 0.26
POA915 |ompW 1.22 0.59 0.48 0 0.33 0.27 0.04 0.26
POABE1l  |ycfP 0.06 0.08 0.1 0.03 0.03 0 0.01 0.27
POA9S05 [slyB 0.45 0.5 0.6 0.15 0.11 0.15 <0.01 0.27
POABI4  |corA 0.06 0.04 0.06 0 0 0.04 0.03 0.27
POAB38 |lpoB 0.04 0.05 0.03 0 0 0.03 0.04 0.28
P27306 |sthA 0.16 0.08 0.14 0 0.05 0.06 0.02 0.28
P52697 |pgl 0.1 0.07 0.07 0 0 0.07 0.04 0.28
POAS08  |mipA 0.09 0.17 0.08 0.05 0 0.05 0.04 0.3
POA7S3  |rpsL 0.44 0.37 0.17 0.11 0.18 0 0.04 0.3
P68767  |pepA 0.17 0.09 0.15 0 0.06 0.07 0.02 0.31
P61889 |mdh 2.49 2.39 1.96 0.57 0.73 0.81 <0.01 0.31
P60560 |guaC 0.14 0.09 0.15 0 0.05 0.06 0.02 0.31
P29680 |hemE 0.08 0.05 0.08 0 0.03 0.04 0.01 0.32
P30177  |ybiB 0.07 0.05 0.06 0.03 0 0.03 0.01 0.32
P37626  |yhil 0.06 0.03 0.06 0.02 0 0.03 0.04 0.34
POAC41 |sdhA 1.22 0.55 0.93 0.19 0.37 0.37 0.02 0.35




P37903  |uspF 0.28 0.23 0.17 0.07 0.09 0.08 <0.01 0.36
POABKS5  [cysK 0.48 0.24 0.27 0.19 0.1 0.07 0.03 0.37
P17445  |betB 0.12 0.06 0.09 0 0.05 0.05 0.04 0.37
P31142 sseA 0.14 0.14 0.1 0 0.05 0.1 0.04 0.38
POAEDO  |uspA 0.23 0.32 0.23 0 0.13 0.17 0.03 0.38
P25524  |codA 0.06 0.03 0.06 0 0.03 0.03 0.03 0.39
P07014 |sdhB 0.37 0.48 0.44 0.18 0.14 0.18 <0.01 0.39
POAGES  |sucD 1.16 13 1.53 0.49 0.45 0.62 <0.01 0.39
POAG16 |purF 0.25 0.11 0.22 0.03 0.11 0.09 0.04 0.39
P15640 |purD 0.17 0.15 0.23 0.04 0.06 0.12 0.01 0.4

P24186  |folD 0.11 0.15 0.17 0.07 0.07 0.04 0.01 0.4

POACIO |Irp 0.15 0.16 0.09 0.05 0.06 0.05 0.01 0.4

P33221 purT 0.24 0.26 0.28 0.07 0.13 0.12 <0.01 0.4

POAG90 |secD 0.46 0.4 0.75 0.1 0.3 0.28 0.03 0.41
POAG93 [secF 0.04 0.06 0.07 0 0.03 0.04 0.04 0.42
POAFG6  |sucB 1.17 0.75 1.26 0.28 0.44 0.6 0.01 0.42
POABJ1  [cyoA 0.48 0.4 0.48 0.09 0.18 0.29 0.01 0.42
POA988 |dnaN 0.09 0.08 0.07 0 0.06 0.04 0.03 0.43
POA6IO  [cmk 0.12 0.11 0.16 0.05 0.05 0.07 0.01 0.44
POA912 |pal 0.53 0.63 0.38 0.32 0.17 0.22 0.01 0.46
P13029  |katG 0.42 0.27 0.44 0.11 0.17 0.25 0.02 0.46
POABUO |menB 0.09 0.06 0.06 0.03 0.04 0.04 0.01 0.47
P15254  purl 0.19 0.11 0.24 0.05 0.09 0.11 0.04 0.47
POAEE1 |dcrB 0.17 0.17 0.13 0.07 0.06 0.09 <0.01 0.48
POADWS3 |yhcB 0.17 0.18 0.18 0.08 0.07 0.1 <0.01 0.48
POA6TS  [folE 0.11 0.15 0.13 0.07 0.06 0.06 <0.01 0.48
POA853  [thaA 0.52 0.49 0.81 0.14 0.39 0.34 0.03 0.48
POABJ9  [cydA 0.54 0.36 0.65 0.1 0.33 0.33 0.04 0.49
P39177  |uspG 0.39 0.21 0.32 0.18 0.14 0.12 0.03 0.49
POACO2 |bamD 0.05 0.08 0.04 0.09 0.13 0.12 0.01 2.09
POA6WS |greA 0.07 0.07 0 0.11 0.13 0.13 0.02 2.68
P42630 |tdcG 0.1 0.02 0.07 0.12 0.17 0.23 0.02 2.74
POA7T3  IrpsP 0.44 0.21 0.32 0.98 0.84 0.91 <0.01 2.83
POA6X7  |ihfA 0.06 0.02 0.02 0.13 0.08 0.1 0.01 2.84
PO7017  tar 0.1 0.04 0.05 0.12 0.19 0.26 0.02 2.93
P07363 [cheA 0.03 0.02 0.03 0.11 0.06 0.12 0.01 3.63
POAGE6 [chrR 0.05 0 0 0.05 0.06 0.08 0.04 3.65
POAGF6 [tdcB 0.06 0.05 0.22 0.26 0.36 0.62 0.03 3.75
P45523  |fkpA 0.12 0.06 0.07 0.24 0.32 0.38 <0.01 3.9

POADZO |rplW 0.47 0 0 0.68 0.63 0.54 0.02 3.93
P04949  [liC 1.36 0.35 0.55 2.51 3.44 3.98 <0.01 4.4

POAGE6  [atpC 0 0.04 0 0.09 0.05 0.06 0.02 4.71
POCOVO  |degP 0.1 0.06 0.07 0.4 0.49 0.74 0.01 7.02
P37648  yhjJ 0.01 0.01 0 0.03 0.06 0.07 0.01 7.04
POA800 |rpoZ 0.03 0 0 0.06 0.06 0.09 <0.01 8.16
POASHY [cheZ 0.01 0 0 0.05 0.04 0.1 0.02 15.55
POADT8 ygiM 0 0 0 0.08 0.1 0.1 <0.01 >20




POA7N9 |pmG | o | o | o | o038 0.23 028 [<0.01|  >20




Table S3: Proteomics data for PSA and its cefalexin resistant mutant.

Accession| Gene PSA PSA PSA PSA(M) | PSA(M) | PSA(M) | T.test | Fold change
P21645  |lpxD 0.06 0.07 0.07 0 0 0 <0.01 <0.01
P77433  |\ykgG 0.05 0.05 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
P31658 |hchA 0.05 0.07 0.07 0 0 0 <0.01 <0.01
P69922  |fucl 0.02 0.03 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
P29680 |hemE 0.03 0.05 0.05 0 0 0 <0.01 <0.01
POAAJS8 hybA 0.02 0.03 0.04 0 0 0 <0.01 <0.01
P24193  |hypE 0.02 0.02 0.03 0 0 0 <0.01 <0.01
P02931 |ompF 0.15 0.21 0.32 0 0 0 0.01 <0.01
POA7C6 |pepE 0.05 0.03 0.07 0 0 0 0.01 <0.01
P04949  [fliC 0.05 0.07 0.15 0 0 0 0.02 <0.01
P06996 |jompC 3.96 6.61 7.23 0.1 0.22 0.2 <0.01 0.03
P25516 |acnA 0.01 0.01 0.02 0 0 <0.01 0.12
P08194 (glpT 0.03 0.03 0.03 0.01 0 <0.01 0.14
P11868  [tdcD 0.09 0.08 0.2 0 0.02 0.04 0.03 0.17
POA9G6 |aceA 0.04 0.03 0.08 0 0.03 0 0.04 0.19
P13024 [fdhE 0.03 0.05 0.04 0 0.02 0 0.02 0.2
POAAD6 |sdaC 0.12 0.14 0.17 0.05 0.05 0 <0.01 0.23
P23721 serC 0.06 0.04 0.07 0 0.04 0 0.03 0.23
P69786 |ptsG 0.02 0.02 0.02 0 0 0.02 0.02 0.25
P08192 [folC 0.03 0.03 0.02 0 0.02 0 0.03 0.26
P27830 IrffG 0.02 0.03 0.03 0 0 0.02 0.04 0.27
P13009 |metH 0.02 0.04 0.04 0.01 0.01 0.01 0.01 0.28
POA9K9  IslyD 0.17 0.14 0.16 0.13 0 0 0.03 0.28
P63235 [gadC 0.08 0.12 0.11 0 0.04 0.05 0.01 0.28
POAFO8 |mrp 0.05 0.06 0.06 0.02 0.04 0 0.01 0.31
P09152  |narG 0.02 0.02 0.03 0.01 0 0.01 0.02 0.31
P30744 sdaB 0.07 0.08 0.05 0.03 0.05 0 0.04 0.39
PODMC7 |rcsB 0.07 0.08 0.08 0.05 0.04 0 0.02 0.39
P46130 |ybhC 0.08 0.12 0.14 0 0.05 0.08 0.04 0.4
P21513 |rne 0.08 0.09 0.09 0 0.04 0.06 0.03 0.41
POA722  |lpxA 0.07 0.07 0.07 0.03 0.06 0 0.04 0.42
P0O0960 (glyQ 0.1 0.1 0.13 0.06 0.08 0 0.04 0.42
P25524  |codA 0.04 0.06 0.05 0 0.03 0.03 0.04 0.43
POA8T7  |rpoC 0.41 0.59 0.62 0.06 0.29 0.41 0.04 0.47
POCOVO |degP 0.05 0.08 0.06 0.01 0.04 0.04 0.04 0.49
POAEQ3 [g/nH 0.1 0.22 0.16 0.07 0.08 0.09 0.03 0.49
P69908 |gadA 0.58 0.78 0.88 0.18 0.51 0.42 0.02 0.5
P69910 |gadB 0.58 0.78 0.88 0.18 0.51 0.42 0.02 0.5
POA817 |metK 0.21 0.19 0.19 0.07 0.11 0.11 <0.01 0.5
POACY1 |ydjA 0.02 0.02 0 0.04 0.03 0.03 0.04 2.26
POAEQ6 |g/inP 0 0 0.03 0.04 0.03 0.03 0.04 3.4
PA45464  |lpoA 0.03 0.03 0.04 0.11 0.13 0.11 <0.01 3.65
P39173 |yeaD 0 0.04 0 0.04 0.07 0.06 0.04 3.73
POASRO  |rraA 0 0.05 0 0.08 0.05 0.07 0.03 3.9




POAC19 [folX 0 0.02 0.03 0.03 0.03 0.01 4.8
POABD3  |bfr 0.04 0 0.08 0.1 0.1 <0.01 6.7
P08660  |lysC 0 0 0.01 0.02 0.02 <0.01 >20




Figure S1: ampC promoter sequences of E. coli isolates and mutants
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ECc17 CTGACAGTTGTCACACTGATTGGTGTCGTTACARTCTRAACGCATCGCCARTGTAARTCTGGCCCGCCTATGGCGGGCCGTTTTGTATGGAARCCAGACCCTATG

EC17 (M) CTGRCAGT TGTCACACTGATTGGTGTCGTTRCARTCTARCGCATCGCCAATGTAAATCTGECCCGCCTATEGCGGLCCGTTTTGTATGGARACCAGACCCTATG
ATCC25922 CTGACAGTTGTCACGCTGATTGGTGTCGTTACARTCTARCGCATCGCCARTGTARATCCGGCCCOGCCTATGGCGLGCCGTTTTGTATGGARACCAGACCCTATG
ATCC25922 (M) CTGACAGT TGTCACGCTGATTGGTGTCGTTACARTCTAACGCATCGCCAATGTARATCCGGLCCGLCTATGGCGGGCCGTTTTGTATGGARACCAGACCCTATG
PSA CTGACAGTTGTCACGCTGATTGGTGTCGTTACARTCTARCGCATCGCCARTGTAARTCCGGCCCGCCTATGLCGGGCCGTTTTGTATGGARACCAGACCCTATG

PSA (M) CTGACAGT TRTCACGCTGATTGGTGTCGTTRCARTCTRACGCATCGCCARTGTAAATCCGGCCCGLCTATGRCGGGCCGTTTTGTATGGARACCAGACCCTATG



