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Fig	  S1.	  Boxplot	  and	  nonparametric	  comparisons	  of	  the	  V3	  loop	  disorder	  

tendency	  between	  R5	  and	  X4	  viruses	  from	  all	  patients	  (1,	  2,	  3,	  5,	  6,	  7,	  8,	  9	  and	  11)	  

in	  Shankarappa	  et	  al.	  data	  (1).	  (*p<0.05,	  **p<0.01,	  ***p<0.001,	  asterisks	  colored	  

with	  blue	  and	  red	  represent	  results	  for	  R5	  and	  X4	  virus,	  respectively;	  X	  means	  

p>0.05).	  
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